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El análisis de los procesos de contagio-difusión en

metapoblaciones es una poderosa herramienta teórica para

estudiar cómo influye la movilidad humana en la propa-

gación de enfermedades transmisibles [1] y, en particu-

lar, analizar el impacto que los patrones recurrentes de

movilidad y la distribución espacial de agentes tienen en

el desarrollo de epidemias en grandes áreas urbanas [2, 3].

Asimismo, este tipo de modelos es especialmente valioso

para diseñar estrategias de control y mitigación de brotes

epidémicos con intervenciones no farmacológicas [4] o que

hagan uso de recursos limitados [5].

En este trabajo proponemos un marco metapoblacional en

el que incorporamos la naturaleza distinguible de los agentes

en lo que respecta tanto a su residencia como a su des-

tino habitual [6]. El modelo propuesto permite tanto un

cálculo rápido del patrón espacio-temporal de la trayectoria

epidémica como el cálculo analı́tico del umbral epidémico.

Este umbral se calcula como el radio espectral de una ma-

triz de mezcla que engloba la distribución residencial y

los patrones especı́ficos de desplazamiento de los agentes.

Demostramos que la simplificación de individuos indistin-

guibles sobreestima el valor del umbral epidémico. Final-

mente, mostraremos la utilidad que la adición de la distin-

guibilidad tiene a la hora de diseñar estrategias de control y

vigilancia epidemiológica en entornos urbanos en los que es

preciso identificar aquellos puntos de control que maximicen

nuestra capacidad de detección mediante recursos limitados.
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